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relativas aos trabalhos de pos-graduacao
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Congresso Latinoamericano de Malacologia), que
ocorreu de 1 a 6 de outubro, no Hotel Argentino,
em Piriapolis, Maldonado, Uruguai.
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publicados, o do estudante Marcel Miranda,
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presentacion de estudiantes de posgrado”, na

modalidade apresentacao oral.

Esperamos que o auxilio concedido
funcione como estimulo para uma proficua
carreira na malacologia e, estimule outros
estudantes a buscar apoios nas diversas fontes

disponiveis.

O tempo estd correndo! Em breve teremos
mais noticias sobre o nosso XXVI EBRAM, que
sera realizado na UFJF, em Juiz de Fora. Serao os
50 anos da SBMa! Preparem-se!

Acabamos de receber o primeiro
comunicado sobre o VIII Congresso Argentino
de Malacologia, que vai ocorrer na Universidad
Nacional de Lujan, de 16 a 20 de setembro de
2018. Maiores informagdes podem ser obtidas
através da pagina
www.xviiicongresoargentinodelimnologia.com.ar
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GALBA CUBENSIS (PFEIFFER, 1839) NO BRASIL: NOVOS REGISTROS
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INTRODUCAO

mplamente distribuidos nas regides tropicais e

subtropicais de todos os continentes os

limneideos sdo moluscos dulcicolas,
pulmonados, hermafroditas, com concha coénica e
dextrégira, medindo em média 10 x 6mm (altura x
largura) (Medeiros et al. 2014). Possuem importancia
médica e veterinaria, pois participam do ciclo de vida de
nematodeos, como Protostrongylus sp.; de cestodeos,
como Hymenolepis sp. e de tremat6deos, como Fasciola
hepatica (Linnaeus, 1758), causador da fasciolose
(Bargues et al. 2001, Carvalho et al. 2004) uma
parasitose em plena expansio, segundo a Organizacio

Mundial de Saade (Gutierrez et al. 2001).

As espécies reportadas para o Brasil sdo: Galba
cubensis (Pfeiffer, 1839); G. truncatula (Miiller, 1774);
G. viatrix d’Orbigny, 1835;
Paraense, 1982 e Pseudosuccinea columella Say, 1817,

Lymnaea rupestris

sendo esta ultima a que apresenta mais ampla
distribuicdo geografica (Medeiros et al. 2014). Destas,
apenas L. nao foi reportada

rupestris como

transmissora da fasciolose.

Embora P. columella tenha a maior importancia
epidemiolégica, G. cubensis foi associada a focos de
fasciolose bovina em quatro municipios do Rio de
Janeiro (Paraiba do Sul, Petropolis, Teresopolis e Trés
Rios) (Rezende et. al. 1974). Entretanto, nos anos
levantamentos ndo

seguintes, os malacologicos

confirmaram a ocorréncia desta espécie nestes
municipios (Thiengo et al. 1998, 2002). Em 1998,
Thiengo et al. registraram duas espécies de limneideos
em Teresopolis, P. columella e Lymnaea sp., sendo esta

altima representada por conchas de espécimes jovens.

A grande uniformidade morfolégica da maioria dos
limneideos (G. cubensis, G. truncatula e G. viatrix),
observada pelas caracteristicas da concha e anatomia,
dificulta a identificacdo especifica (Pointier et. al. 2006,
Durand et al. 2002). Integrando analises moleculares as
morfoldgicas, o principal objetivo deste estudo foi
ampliar o conhecimento da distribuicdo geografica de
G. cubensis, através da confirmacdo de sua ocorréncia
no estado do Rio de Janeiro e em outras localidades do
Brasil.

MATERIAL E METODOS

Foram analisados exemplares provenientes dos
estados do Rio de Janeiro (municipios do Rio de
Janeiro e Mangaratiba), Goias (Cristalina) e Maranhao
(Pinheiro). Antes de serem fixados em Railliet-Henry,
para a disseccdo anatOmica e caracterizacio
morfolégica, os exemplares tiveram um pedaco do pé, o
bulbo bucal e os tentaculos retirados e congelados, para
o estudo molecular. A extracdo de DNA foi realizada
com o kit comercial DNeasy Blood and Tissue, marca
Qiagen, seguindo-se o protocolo do fabricante. A
amplificacdo foi realizada com base no protocolo
descrito em Bargues et al. (2007), com alguns ajustes na
ciclagem. As amostras foram sequenciadas na
Plataforma Gendémica — sequenciamento de DNA — da
Rede de Plataformas Tecnolégicas da FIOCRUZ e as
obtidas foram comparadas
GeneBank. O

filogenético entre as sequéncias foi inferido pelo

Sequéncias com as

disponiveis no relacionamento
programa MEGA 7.0 (Kumar et al. 2016), utilizando o
método Neighbor-Joining (NJ; Saitou e Nei 1987) e o
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modelo evolutivo Kimura-2-parametros (K2-p; Kimura
1980) com 1.000 replicacoes de bootstrap. Para a
construgao da arvore filogenética, além das sequéncias
incluidas

geradas nesse trabalho, foram também

sequéncias disponiveis em Bargues et al. (2012).

RESULTADOS

A analise morfologica da concha, do sistema
reprodutor masculino (Figuras 1 e 2), como o tamanho
da proéstata, a proporcdo entre o comprimento da
bainha do pénis/prepticio e o formato da espermateca,
bem como do manto, tubo renal reto, indicaram se
tratar de G. cubensis, resultado confirmado pelas
técnicas moleculares (Figura 3).

Figura 1. Sistema reprodutor e manto de Galba cubensis de
Mangaratiba: A- tubo renal, B- espermateca, C- bainha do
pénis/preptcio, D- prostata.

DISCUSSAO

Quanto a identificagdo especifica do material
estudado, as caracteristicas da concha e a anatomia do
sistema reprodutor conferem com aquelas descritas em
trabalhos anteriores sobre G. cubensis, como os de
Samadi et al. (2000), Durand et al. (2002) e Pointier et
al. (2006). Em consonancia com as analises de Bargues
et al. (2001 e 2007), Durand et al. (2002), Carvalho et
al. (2004) e outros, o estudo molecular se mostrou uma
ferramenta eficiente para elucidar a identificacao das
espécies de limneideos. O perfil molecular de todos os
espécimes sequenciados, das diferentes localidades,
correspondeu ao mesmo haplétipo ocorrente em Cuba,

local de descrigao da espécie (Figura 3).

Figura 2. Exemplar procedente do Rio de Janeiro, com
concha.

E importante ressaltar que G. cubensis é a
principal transmissora da fasciolose em Cuba e na
Venezuela (Pointier, 2009) e segundo Gutierrez et al.
(2001) é altamente resistente as alterac6es ambientais.
A ocorréncia desta espécie em diferentes biomas
brasileiros, nos estados de Goids (Cerrado), Rio de
Janeiro (Mata Atlantica) e Maranhao (Pantanal),
confirma sua ampla capacidade de adaptacdo. Em 2014,
Medeiros et al. mapearam a ocorréncia dos limneideos e
indicaram a presenca de G. cubensis para os para os
municipios de Belo Horizonte, MG e do Rio de Janeiro,
RJ.

Outro fator relevante ¢é o perfil de
compatibilidade desta espécie com o trematdodeo F.
hepatica, quando comparada a P. columella, por
apresentar um menor periodo de evoluc¢ao intramolusco
e grande eficiéncia na transmissdo (Rezende et al.
1974). Sua importancia na transmissao da fasciolose foi
assinalada por outros autores, como Gutierrez et al.
(2001) e Bargues et al. (2007). Assim, este trabalho tem
grande relevancia cientifica nas adreas da Taxonomia e
Parasitologia, pela caracterizacdo morfo-molecular de
G. cubensis oriunda de novas localidades e pela
possibilidade da ocorréncia de transmissao da
fasciolose, como por exemplo em Goias, onde foram
diagnosticados bovinos infectados em 50 municipios

(Bennema et al. 2014).
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Figura 3. Arvore filogenética de NJ construida a partir de um fragmento de 567pb do gene COI, com base na matriz de
distancia K2-p, contendo as amostras analisadas neste trabalho e outras disponiveis em Bargues et al. (2012). Apenas os valores
de bootstrap superiores a 60 sio exibidos. As amostras deste trabalho sdo o mesmo haplétipo de G.cubensis de Cuba e formaram
um clado monofilético com as sequéncias de Cuba e dos Estados Unidos.

CONCLUSAO

O presente trabalho confirmou a ocorréncia de
G. cubensis no Rio de Janeiro, ampliando a sua
distribuicdo no estado e no Brasil, pelos novos registros
para as regides Nordeste e Centro-Oeste, ressaltando
ainda a importancia das analises morfo-moleculares
para a identificacio deste grupo.moleculares e
anatémicos tém conquistado, nos ultimos anos, maior
espaco e importancia que os estudos conquiliol6gicos
para o entendimento da taxonomia, sistematica e
evolucdo dos moluscos, contudo, sabe-se que a
avaliacdo da concha é muitas vezes indispensavel na
compreensio dos grupos. E notério que em relacdo as
descricoes das espécies de moluscos, principalmente
bivalves, existe muita subjetividade nas mesmas, como
o emprego de termos “mais arredondada” ou “mais
inflada”, uma vez que as conchas geralmente utilizadas
para a distingdo das espécies apresentam caracteres
De forma a subjetividade

continuos. suprir a

taxonomica dos moluscos, a analise da morfometria da
concha tem sido frequentemente utilizada como
ferramenta. A morfometria geométrica surgiu de modo
a suprir as lacunas deixadas pela morfometria linear,
tendo como principal funcdo quantificar as
modificacoes morfologicas dos organismos no seu
processo de evolucdo, de forma que além de separar a
forma e permite

tamanho, representar

geometricamente as deformacdes das estruturas

analisadas. Nela sio utilizados pontos de referéncia
(landmarks) que geram os dados morfométricos que
serao, utilizados analises

posteriormente, nas

estatisticas. Tais marcos anatdmicos siao pontos
homologos ou de facil reconhecimento (correspondem a
estruturas de mesma funcdo) entre individuos das
espécies ou estruturas analisadas. A técnica em questao
estd sendo aplicada a malacologia para responder as
mais variadas questdoes, desde o entendimento da

ecologia, taxonomia e distribuiciao de diferentes grupos
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taxondmicos até os processos evolutivos, fisiologicos e o
biomonitoramento ambiental.
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WORLD CONGRES OF MALACOLOGY 2019
California- Monterrey — 11 a 16 de agosto

Informacgdes preliminares sobre o préoximo WCM 2019

podem ser encontradas na pagina

https://www.calacademy.org/world-congress-of-
malacology-2019.

Informagbes sobre Travel Grant para estudantes na
pagina da Unitas Malacologica
http://www.unitasmalacologica.org/congress.html
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O GENERO FALCIDENS (APLACOPHORA, CAUDOFOVEATA,
CHAETODERMATIDAE) NO SUDESTE BRASILEIRO: DESCRICAO DE MAIS UMA
ESPECIE DESCONHECIDA PARA A CIENCIA
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INTRODUCAO

pesar de pouco conhecida, a fauna de

aplacoforos brasileira tem se revelado como

muito diversa, gracas, principalmente, aos
esforcos de coleta realizados na regiao sudeste, ao largo
dos Estados do Rio de Janeiro e Espirito Santo.
Recentemente, duas espécies ja descritas (Falcidens
targatus Salvini-Plawen, 1992 e F. acutargatus Salvini-
Plawen, 1992) foram registradas pela primeira vez, e
uma terceira (F. australocaudatus Passos, Corréa &
Todt, 2017) foi descrita como uma espécie nova,
aumentando o niimero de espécies conhecidas de 3 para
6 (Corréa et al., 2014; Passos et al., 2017).

Neste trabalho, apresentamos a descricdo de
mais uma espécie de aplacoforos encontrada para o
litoral sudeste do Brasil, descrita em detalhe através de
microscopia eletronica de varredura. Pertencente ao
género Falcidens Salvini-Plawen, 1968, um dos mais
diversos dentre os Caudofoveata, é bastante distinta das
outras espécies do género reportadas para o Brasil.
Devido a sua grande diversidade e historico taxonémico
controverso, neste trabalho também é fornecida uma
breve lista compilando os dados de todas as espécies
descritas com sua distribuicdo, que se mostrou
necessaria para avaliar se a espécie descrita é uma nova

ocorréncia ou uma espécie nova.

MATERIAL E METODOS

As amostras foram coletadas pelos Projetos
HABITATS (Heterogeneidade Ambiental da Bacia de
Campos) e AMBES (Caracterizacdo Ambiental da Bacia
do Espirito Santo e da Parte Norte da Bacia de
Campos), provenientes do litoral dos Estados do Rio de
Janeiro e Espirito Santo. Foram feitas coletas de

sedimento com Box-corer e Van Veen que, a bordo,
foram fixadas em formol 4% e depois preservadas em
alcool 70%. Ao todo, foram obtidos 50 individuos em 47
amostras, coletadas no talude, de 682 a até 1324 m de
profundidade.

Exemplares bem preservados foram
selecionados para a observagdo da morfologia geral,
através da microscopia eletronica de varredura (MEV).
Também pela MEV, foram observados os detalhes da
radula; os escleritos foram isolados das diferentes
partes do corpo, a saber, em torno do disco oral, do
pescoco, do tronco e da parte posterior do corpo

(posterium).

RESULTADOS

A espécie nova de Falcidens aqui estudada (e
ainda nao descrita formalmente) possui corpo alongado
e fino, com até 18 mm de comprimento e didmetro
quase uniforme ao longo do corpo, de até 0,75 mm,
dividido em duas partes: uma parte anterior com um
anterium continuo ao pescoco, e uma parte posterior
com um tronco nao dividido em parte anterior ou
posterior e um posterium (Fig. 1A). O disco oral possui
forma de "U" (Fig. 1B).

133 pm)
possui um par de dentes esclerotizados em forma de

A radula (Fig. 1C; comprimento =

foice (47 um de comprimento x 36 um de largura),
conectados a um grande suporte central cuticular nao
(80 pm de
laterais

esclerotizado em forma de cone

comprimento). Também possui suportes

cuticulares ndo esclerotizados pareados. Além disso, ha
uma placa central esclerotizada em forma de cunha
conectada aos dentes e uma sinfise ndo esclerotizada
dentes ao central.

conectando  os suporte
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Tabela 1: Sumario das espécies descritas e distribui¢do de Falcidens.

Espécie

Distribuicao

Falcidens acutargatus Salvini-Plawen, 1992
Falcidens aequabilis Salvini-Plawen, 1972

Falcidens afanasjevi (Ivanov, 1986)

Falcidens australocaudatus Passos, Corréa & Todt, 2017

Falcidens caudatus (Heath, 1918)

Falcidens chiastos Scheltema, 1989

Falcidens crossotus Salvini-Plawen, 1968
Falcidens gutturosus (Kowalevski,

1901)

Falcidens garcialvarezi Seiiaris & Urgorri, 2016

Falcidens halanychi Schander, Scheltema & Ivanov, 2006

Falcidens hartmanae (Schwabl, 1961)
Falcidens hoffmanni (Stork, 1939)

Falcidens ingolfensis Salvini-Plawen, 1971
Falcidens limifossorides Salvini-Plawen, 1992
Falcidens liosquamaeus Salvini-Plawen, 1969
Falcidens lipuros Scheltema, 1989

Falcidens longus Scheltema, 1998

Falcidens loveni (Nierstrasz, 1902)
Falcidens macracanthos Scheltema, 1998
Falcidens macrafrondis Scheltema, 1989
Falcidens moskalevi (Ivanov, 1986)
Falcidens nontargatus Salvini-Plawen, 1992
Falcidens normanni (Nierstrasz, 1903)
Falcidens odhneri (Stork, 1941)
Falcidens pellucidus (Ivanov, 1987)
Falcidens poias Scheltema, 1995
Falcidens procerus Salvini-Plawen, 1992
Falcidens profundus Salvini-Plawen, 1971

Falcidens ryokuyomaruae Saito & Salvini-Plawen, 2014

Falcidens sagittiferus Salvini-Plawen, 1968
Falcidens salviniplaweni (Ivanov, 1984)
Falcidens sterreri (Salvini-Plawen, 1967)
Falcidens strigisquamatus (Salvini-Plawen, 1977)
Falcidens targatus Salvini-Plawen, 1992

Falcidens targotegulatus Salvini-Plawen, 1992
Falcidens thorensis Salvini-Plawen, 1971
Falcidens urgorri Senaris & Garcia-Alvarez, 2016

Falcidens valdubrensis Seiiaris, Garcia-Alvarez & Urgorri,

2016
Falcidens vasconiensis Salvini-Plawen, 1996
Falcidens wireni (Nierstrasz, 1902)

Panama Golfo de Darien; Bacia de Campos, Estados
do Rio de Janeiro e Espirito Santo, Brasil

Népoles e Bari, Italia;Tunisia; Argélia; Barcelona,
Espanha

Mar de Chukchi, Russia

Bacia de Campos, Estados do Rio de Janeiro e
Espirito Santo, Brasil

Costa nordeste dos EUA

Estreito de Bass, Australia

Mar da Noruega

Mar Mediterraneo

Canion de Ferrol, Galicia, Espanha

Cape Hatteras, EUA; Islandia

Ilha de Santa Cruz, Califérnia, EUA
Desconhecido

Groenlandia

Chile; Costa Rica

Mar Vermelho

Estreito de Bass, Australia

Ilha de Vancouver, Columbia britanica, Canada; Ilha
de Santa Cruz, EUA

Mar de Sunda (entre Java e Sumatra)

Bacia de San Pedro e Santa Maria, EUA
Wollongong e New South Wales, Australia
Mar de Chukchi, Rassia

Cabo Oeste da Africa, Africa do Sul
Desconhecido

Indonésia

Mar Branco, Ruassia

Ilha de Rottnest, Baia de Porpoise, Australia
Trincheira Pert-Chile (registrado apenas no Chile)
Groenlandia

Baia de Wakasa, Japao

Norte da Europa (Noruega a Islandia)

Baia de Pedro, o Grande, Japao

Mar da Noruega

Mar de Alboréan, Espanha

Bacia do Prata, Uruguai; Bacia de Campos, Espirito
Santo, Brazil

Estreito de Bass, Australia

Sul da Islandia, Sudoeste da Groenlandia
Canion de Ferrol, Galicia, Espanha

Canion de Ferrol, Galicia, Espanha

Baia de Biscaia, Franca; Galicia, Espanha;
Mar de Banda, Indonésia

Os escleritos (Fig. 1D) no anterium possuem
forma de escama, contorno eliptico, base estreita e nao
apresentam ornamentacao; sdo muito pequenos, 55 pm
de comprimento x 20 um de largura. No pescoco podem
ter formato triangular ou triangular alongado, sdo
simétricos, largos, com uma leve cintura e uma leve
reentrancia, lamina igual ou maior que a base,
extremidade proximal mais larga, 155 um de
comprimento x 66 um de largura. No tronco podem ter

formato triangular, de seta ou de seta alongada,

simétricos, alongados, largos, com uma leve cintura,
com ou sem uma leve reentrancia, lamina igual ou
maior que a base, 370 um de comprimento x 55 um de
largura; e no posterium podem possuir forma triangular
ou de agulha, alongados, grande, com uma leve
reentrancia, 515 um de comprimento x 55 pum de
largura. Exceto pelo anterium, onde sao lisos, os
escleritos sdo ornamentados com uma quilha central e
sulcos longitudinais, e o lado dos escleritos voltado para
o corpo ¢ liso (Fig. 1D, asteriscos).
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Figura 1. Falcidens sp. (a) Fotomicrografia em vista dorsal de um espécime do lote AMB11-a6-r3 mostrando as divisdes do

corpo (Escala = 1 mm). (b) Micrografia eletronica de varredura do disco oral de um espécime do lote AMB5-b6-r3 (Escala = 100
um). (c) Micrografia eletronica de varredura da rddula de um espécime do lote HAB8-cangg-r3 (Escala = 10 pum). (d)
Micrografia eletronica de varredura das escleritos isoladas das diferentes partes do corpo (Escala = 60 um). Os asteriscos

mostram a face voltada para o corpo. Legenda: an = anterium, pe = pescoco, tr = tronco, po = posterium, co = colarinho.

DISCUSSAO homogéneo e espécies com um afilamento posterior

formando uma "cauda". Além disso, a radula também é

3

Falcidens é um género proposto por Salvini- L .
. bastante variavel, havendo algumas espécies que
Plawen (1968), baseada na presenca de uma radula com o i
. ~ | possuem um par de dentes secundarios derivados da
dentes em forma de foice. Desde entdo, o nimero de ) e .
. . R . apofise e algumas outras espécies que possuem sinfise
espécies descritas para o género tem crescido bastante, . i
, . . (Salvini-Plawen & Garcia-Alvarez, 2014).
sendo que atualmente estd entre os mais diversos

dentre os Aplacophora, com um total de 40 espécies
(Tab. 1). Possui uma grande variacdo morfoldgica,
havendo espécies com corpo alongado e diametro

Falcidens sp. compartilha com varias outras
espécies de corpo homogéneo, a presenca de sinfise
unindo os dentes radulares ao suporte central. Salvini-
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Plawen (1975) argumenta que espécies de corpo
homogéneo e sinfise nos dentes radulares poderiam
formar um possivel subgénero ou género dentro da
familia Chaetodermatidae, porém a homologia desse
carater ainda nao foi avaliada em estudos filogenéticos.

Para o Atlantico,
Falcidens com corpo homogéneo,

existem 9 espécies de
semelhantes a
Falcidens sp. De todas espécies de Falcidens descritas
até o presente momento, Falcidens sp. assemelha-se
bastante a F. sagittiferus, do norte da Europa, por
apresentar um corpo com forma homogénea, disco oral
em forma de "U", corpo e radula com tamanhos
semelhantes, e presenca de sinfise. Além disso, a
morfologia dos escleritos das diferentes partes do corpo
é muito semelhante e ndo permite uma separacao exata
das duas espécies. Porém, Falcidens sp. se diferencia de
F. sagittiferus por possuir um corpo mais afilado, e por
nao ter linha de sutura mediana ventral no tronco
anterior (Salvini-Plawen, 1968, 1975; Ivanov et al.,
2009).

CONCLUSAO

Através da anélise dos espécimes coletados e da
literatura, chega-se a conclusdo que a espécie descrita
nesse trabalho deve ser nova, ainda nao descrita para
ciéncia, aumentando o namero de espécies descritas de
Falcidens do Brasil para 4.
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DIVERSIDADE GENETICA DE ESPECIES DE BIOMPHALARIA (GASTROPODA:
PLANORBIDAE) DO MEDIO RIO PARANAPANEMA, SAO PAULO, BRASIL
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INTRODUCAO

ntre os locais endémicos para esquistossomose
no Estado de Sao Paulo, destaca-se a regido do
Rio Paranapanema, uma regido com casos
autoctones assinalados desde 1952 nos municipios de
Ourinhos, Ipaussu e Palmital (Ferreira & Meira 1952).
Sao encontradas no médio Paranapanema as trés

espécies hospedeiras intermediarias do Schistosoma
Biomphalaria glabrata (Say, 1818), B.
tenagophila (Orbigny, 1835) e B. straminea (Dunker,
1848) e também B. occidentalis (Paraense, 1981) e B.
peregrina (Orbigny, 1835) (Piza et al. 1972, Kawazoe et
al. 1980, Teles 2005, Tuan 2009).

mansoni,

A dinamica populacional de Biomphalaria é um
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aspecto critico na modelagem e controle da
esquistossomose e estd relacionada com a drenagem
dos sistemas de agua doce, ecologia e adaptagdes dos
caramujos ao ambiente aquatico. Genes mitocondriais
sdo adequados para investigar aspectos populacionais
de Biomphalaria (Campbell et al. 2010, Rumi et al.
2017), além de dar suporte aos estudos taxondmicos
(Palasio et al. 2017). Esse estudo apresenta os
resultados do uso de polimorfismos mitocondriais para
definir unidades taxondémicas e estimar o potencial de
colonizacdo das espécies encontradas no médio rio

Paranapanema.

OBJETIVOS

O objetivo de estudo é descrever o padrao de
distribuicdo genético-populacional das espécies de
caramujos do género Biomphalaria que colonizam
ecossistemas de 4gua doce na regido da bacia
hidrografica do médio rio Paranapanema, Sao Paulo,
Brasil, por meio de sequencias dos genes mitocondriais
COI e 16S rRNA.

MATERIAL E METODOS

Foram analisadas sequencias de
oligonucleotideos dos genes mitocondriais COI e 16S
rRNA de caramujos coletados em ecossistemas de 4gua
doce em Ourinhos, Ipaussu, Ribeirdio do Sul e
Chavantes, no periodo de 2015 a 2017. As coordenadas
geograficas de cada local de coleta foram tomadas por
aparelho GPS Garmin ®FEtrex para subsidiar a anélise
espacial da distribuicao dos caramujos. Os espécimes de
Biomphalaria foram dissecados (Deslandes 1959) e
identificados por meio de caracteristicas morfologicas
do aparelho reprodutor, conforme Paraense (1975 e
1981). Foi utilizando a técnica de fixacdo para a
separacdo das partes moles da concha, feita por imersao
do caramujo a 70°C por 30 segundos. Do mesmo
do pé
(cefalopodal), que segue para a extracio de DNA
utilizando o DNeasy Blood e Tissue kit (Qiagen®). As
pecas
identificacdo foram mantidas como “vouchers” em

caramujo € retirada a porcdo inferior

(aparelho  reprodutor) utilizadas para
tubos com fixador Raillet-Henry, os DNA’s extraidos
também se encontram preservadas em ultrabaixa
temperatura em freezer a -70°C no Laboratbrio de
Biologia Molecular da SUCEN (LBMSU). Os DNA’s

extraidos foram analisados quanto ao DNA Barcode

conforme protocolo descrito em Palasio et al. (2017) e
protocolo de 16S (Tuan et al. 2012).

Para amplificacdo do COI foi utilizado o par de
primers de Folmer et al. (1994) e para 16S rRNA de
Palumbi et al. (1991). Os produtos amplificados foram
ABI3100 (Applied
Byosistems®), no Laboratorio de Biologia Molecular do

sequenciados no sequenciador

Instituto Butantan. Os eletroferogramas foram
analisados em Chromas (Technelysium Pty Ltd.), as
sequéncias alinhadas em ClustalX 2 (Thompson et al.

1997) e editadas em BioEdit 7.2.5 (Hall 1999).

A matriz de distancia entre sequéncias de COI
comparadas aos pares foi obtida sob Kimura 2-
parametros (K2P) (Kimura 1980) e as sequéncias
agrupadas apos reamostragem dos dados
(bootstrap=500) por NJ em MEGA6 (Tamura et al.
2013). A reconstrucdo de grupos taxonOmicos por
modelo Bayesiano foi feita em bPTP (Zhang et al. 2013).
A reconstrucao filogenética das sequéncias 16S rRNA foi
feita por meio de Maximum Likelihood com modelo de
substituicdo de nucleotideos Kimura 3-p calculado em
MEGAG6 e bootstrap=500. A anilise da distribuicao da
variabilidade em haplotipos foi
calculada em DNAsp (Librado e Rozas 2009). A
estimativa da genealogia dos genes foi estimada com
auxilio do software TCS 2.1 (Clement et al. 2000). A
analise demografica baseada em pares de sequéncias
16S rRNA foi feita em DNAsp considerando o modelo
de  crescimento

de nucleotideos

populacional  constante. O
georreferenciamento dos caramujos foi realizado no
Programa QGIS versdo 2.8.9 (QGIS Development Team
2015).

representar a distribuicdo da diversidade genética em

Foram construidos mapas temaéticos para

haplotipos gerados no DNAsp, por meio da estimativa
de densidade de Kernel (Teixeira-Neto et al. 2014).

RESULTADOS

Foram analisadas 115 sequéncias de 16S rRNA
(406 pb) e 231 de COI (651 pb) de caramujos coletados
em 115 pontos nos quatro municipios. As anéalises para
delimitacdo taxon6mica estdo apresentadas na Figura
1(A); as andlises populacional e filogenética na Figura
1(B).
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Figura 1. (A1) Resultados das anélises da distribuicio de valores de distincia intra e interespecificos, (A2) delimitagdo de
grupos taxonémicos em bPTP, (A3) agrupamento de haplétipos em NJ e (A4) arvore com a diversidade haplotipica de B.
peregrina. (B1) Arvore filogenética com as 115 sequéncias de 16S rRNA, (B2) arvore com os haplétipos, (B3) teste de adequacao

ao modelo de crescimento populacional constante.

A andlise da distribuicdo da variabilidade
genética associada a analise geoespacial mostra que os
diferentes haplo6tipos das espécies analisadas estao
distribuidas de forma esparsa nos corregos do médio
Rio Paranapanema (Figura 2).

DISCUSSAO E CONCLUSAO

Quando utilizados métodos baseados na construcao de
arvores filogenéticas, seja por agrupamento destas
sequencias por NJ (A2) seja por anélise de delimitacdo
de sequéncias em unidades taxon6micas moleculares

em bPTP (A2), a delimitagdo das 231 sequéncias do
gene mitocondrial COI em cinco unidades taxonémicas
converge com a identificagdo morfologica. Ambos os
métodos geram agrupamentos taxondémicos com alto
suporte estatistico e podem ser usados com seguranga
em conjunto com a taxonomia tradicional. A
delimitacdo das sequencias COI baseada em um valor
teorico de Barcode Gap limita a andlise taxonOmica
devido ao alto grau de divergéncia genética
intraespecifica como observado em B. peregrina, com
valores de distancia dentro da espécie de até 8% (Axi,

A4).
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Figura 2. Mapas da densidade de Kernel mostrando a distribuicdo dos haplétipos dos genes COI e 16S rRNA das espécies de
Biomphalaria em Ribeirao do Sul (RBS), Ourinhos (OUR), Chavantes (CHV) e Ipaussu (IPA).

Duas hipo6teses podem ser levantadas para podem explicar o padrao de distribuicdo das espécies
explicar o alto grau de diferenciacdo genética molecular nos ecossistemas de dgua doce (Mavarez et al. 2002).
em B. peregrina: 1 - esta espécie pode ser um grupo Este resultado indica que a vigilancia malacologica de
taxonémico com evolucao recente ou 2 - B. peregrina espécies de Biomphalaria relacionadas com a
inclui unidades taxonomicas diferenciadas que sdo esquistossomose, deve ampliar seus limites de
identificadas morfologicamente num mesmo taxon. monitoramento das populagdes naturais para Aareas
Novos estudos precisam incluir sequéncias de B. distantes das usualmente amostradas em programas de
peregrina abrangendo uma ampla area geografica de controle da doenca.
distribuicao da espécie.
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CONGRESSO PORTUGUES DE MALACOLOGIA - 2018

O Instituto Portugués de Malacologia (IPM) e o
Marine and Environmental Sciences Centre (MAREUL)
organizaram o Congresso Portugués de Malacologia
2018,
Administracao e Linguas —ISAL (Ilha da Madeira), nos
dias 15 e 16 de junho de 2018.

que ocorreu no Instituto Superior de

Foram palestrantes principais o Dr. Angel
Luque, da Universidade Auténoma de Madrid,
especialista em gastropodes marinhos, com foco em
(espécies
invasoras, ecossistemas marinhos ameacados e &areas

conservacao marinhas ameacadas ou
protegidas marinhas) e, o Dr. Anténio M. de Frias
Martins , da Universidade dos Acores. Especialista em
Sistematica e Evolucdo de Moluscos, organizou o
Congresso Mundial de Malacologia (WCM 2013) e foi

Presidente da Unitas Malacologica (2010-2013).

Através do programa tomamos

conhecimentoque o malac6logo brasileiro André Breves

Ramos, apresentou um painel sobre “Colecdo de
moluscos dos Arquipélagos da Madeira e Selvagens no
Museu da Ciéncia da Universidade de Coimbra”.
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