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Cladogram

d10-model

d5-model

Normal control

a : p__Proteobacteria

b : c__Gammaproteobacteria

c : o__Pasteurellales

d : f__Pasteurellaceae

e : g__Rodentibacter

f : o__Enterobacteriales

g : f__Enterobacteriaceae

h : g__Escherichia_Shigella

i : o__Aeromonadales

j : f__Aeromonadaceae

k : g__Aeromonas

l : o__Pseudomonadales

m : f__Moraxellaceae

n : g__Acinetobacter

o : g__Psychrobacter

p : o__Betaproteobacteriales

q : f__Burkholderiaceae

r : g__Parasutterella

s : g__Bilophila

t : g__unclassified_f__Desulfovibrionaceae

u : p__Firmicutes

v : g__A2

w : g__Eubacterium__fissicatena_group

x : g__Tyzzerella

y : g__Lachnospiraceae_UCG_001

z : g__Acetatifactor

a1 : g__Lachnospiraceae_FCS020_group

b1 : g__Ruminococcus__torques_group

c1 : g__norank_f__Lachnospiraceae

d1 : g__Dorea

e1 : g__Eubacterium__xylanophilum_group

f1 : g__unclassified_f__Family_XIII

g1 : g__Eubacterium__brachy_group

h1 : f__Ruminococcaceae

i1 : g__Eubacterium__coprostanoligenes_group

j1 : g__unclassified_f__Ruminococcaceae

k1 : g__Ruminococcaceae_UCG_005

l1 : g__Ruminiclostridium_5

m1 : g__GCA_900066225

n1 : g__norank_f__Ruminococcaceae

o1 : g__Harryflintia

p1 : g__Ruminococcaceae_UCG_010

q1 : g__Ruminococcaceae_UCG_013

r1 : g__Ruminococcaceae_UCG_014

s1 : g__Ruminiclostridium

t1 : g__Ruminiclostridium_6

u1 : f__Defluviitaleaceae

v1 : g__Defluviitaleaceae_UCG_011

w1 : f__Christensenellaceae

x1 : g__Christensenellaceae_R_7_group

y1 : f__Peptostreptococcaceae

z1 : g__unclassified_f__Peptostreptococcaceae

a2 : g__Romboutsia

b2 : f__Clostridiaceae_1

c2 : g__Clostridium_sensu_stricto_1

d2 : g__Candidatus_Arthromitus

e2 : f__Eubacteriaceae

f2 : g__Anaerofustis

g2 : f__Clostridiales_vadinBB60_group

h2 : g__norank_f__Clostridiales_vadinBB60_group

i2 : c__Bacilli

j2 : o__Lactobacillales

k2 : f__Lactobacillaceae

l2 : g__Lactobacillus

m2 : f__Enterococcaceae

n2 : g__Enterococcus

o2 : f__Aerococcaceae

p2 : g__Aerococcus

q2 : f__Streptococcaceae

r2 : g__Streptococcus

s2 : f__unclassified_o__Lactobacillales

t2 : g__unclassified_o__Lactobacillales

u2 : f__Leuconostocaceae

v2 : o__Bacillales

w2 : f__Staphylococcaceae

x2 : g__Jeotgalicoccus

y2 : f__Planococcaceae

z2 : g__Kurthia

a3 : c__Erysipelotrichia

b3 : o__Erysipelotrichales

c3 : f__Erysipelotrichaceae

d3 : g__Turicibacter

e3 : g__norank_f__Erysipelotrichaceae

f3 : g__Dubosiella

g3 : g__Candidatus_Stoquefichus

h3 : g__Faecalibaculum

i3 : c__unclassified_p__Firmicutes

j3 : o__unclassified_p__Firmicutes

k3 : f__unclassified_p__Firmicutes

l3 : g__unclassified_p__Firmicutes

m3 : p__Actinobacteria

n3 : c__Actinobacteria

o3 : o__Pseudonocardiales

p3 : f__Pseudonocardiaceae

q3 : g__Saccharopolyspora

r3 : o__Coriobacteriales

s3 : g__norank_f__Eggerthellaceae

t3 : g__unclassified_f__Eggerthellaceae

u3 : g__Parvibacter

v3 : g__Gordonibacter

w3 : f__Atopobiaceae

x3 : g__Coriobacteriaceae_UCG_002

y3 : f__Coriobacteriales_Incertae_Sedis

z3 : g__norank_f__Coriobacteriales_Incertae_Sedis

a4 : o__Corynebacteriales

b4 : f__Corynebacteriaceae

c4 : g__Corynebacterium_1

d4 : g__Corynebacterium

e4 : o__Bifidobacteriales

f4 : f__Bifidobacteriaceae

g4 : g__Bifidobacterium

h4 : p__Tenericutes

i4 : c__Mollicutes

j4 : o__Mollicutes_RF39

k4 : f__norank_o__Mollicutes_RF39

l4 : g__norank_o__Mollicutes_RF39

m4 : o__Anaeroplasmatales

n4 : f__Anaeroplasmataceae

o4 : g__Anaeroplasma

p4 : p__Cyanobacteria

q4 : c__Melainabacteria

r4 : o__Gastranaerophilales

s4 : f__norank_o__Gastranaerophilales

t4 : g__norank_o__Gastranaerophilales

u4 : p__Bacteroidetes

v4 : c__Bacteroidia

w4 : g__norank_f__Flavobacteriaceae

x4 : o__Bacteroidales

y4 : f__Prevotellaceae

z4 : g__Prevotellaceae_UCG_001

a5 : f__Muribaculaceae

b5 : g__unclassified_f__Muribaculaceae

c5 : g__Muribaculum

d5 : g__norank_f__Muribaculaceae

e5 : g__Rikenella

f5 : f__Marinifilaceae

g5 : g__Odoribacter

h5 : f__unclassified_o__Bacteroidales

i5 : g__unclassified_o__Bacteroidales

j5 : f__Bacteroidaceae

k5 : g__Bacteroides

l5 : p__unclassified_k__norank_d__Bacteria

m5 : c__unclassified_k__norank_d__Bacteria

n5 : o__unclassified_k__norank_d__Bacteria

o5 : f__unclassified_k__norank_d__Bacteria

p5 : g__unclassified_k__norank_d__Bacteria

q5 : p__Epsilonbacteraeota

r5 : c__Campylobacteria

s5 : o__Campylobacterales

t5 : f__Helicobacteraceae

u5 : g__Helicobacter

v5 : p__Verrucomicrobia

w5 : c__Verrucomicrobiae

x5 : o__Verrucomicrobiales

y5 : f__Akkermansiaceae

z5 : g__Akkermansia

a6 : p__Deferribacteres

b6 : c__Deferribacteres

c6 : o__Deferribacterales

d6 : f__Deferribacteraceae

e6 : g__Mucispirillum


