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consistently, exclusively on the basis of morphological differences. The within-species mi-
crosatellite variation corresponded to the mutational clone cluster hypothesis, with a single
unclear result. Each microspecies consisted of one, more or less dominant, clone and several
minority clones, each usually confined to a single plant.

The Taraxacum flora of the West Himalaya represents one of the dandelion diversity
hotspots, with at least 17 sections and about 150 known species. A number of names pub-
lished from that region were referred to T. sect.Orientalia Handel-Mazzetti in the literature.
All these names are revised and newly interpreted, with emphasis on plants erroneously
determined as T. stenolepium. An nrtDNA ITS sequence analysis including the only sexual
member of T. section Squamulosa and the other sexual taxa known in Taraxacum shows
a separate position of T. sect. Squamulosa. The new section is compared with sections
Primigenia, Coronata and Orientalia.

Taraxacum koksaghyz, dandelion from steppes of Kazakhstan, has been known for long
time as potential rubber producer, possibly replacing currently the most popular rubber
producing tropical tree Hevea brasiliensis. We evaluate its closely related congener, Tarax-
acum bicorne. Its taxonomy is reviewed, population genetic characteristic evaluated, and
rubber content of the two species is compared. For the rubber extraction we modified
existing method to require minimal amount of material. Taraxacum bicorne is shown to
be outcrossing sexual diploid and its rubber content is about half of that of T. koksaghyz
(~3.2% vs. ~7.2%), but because of relatively robust constitution of T. bicorne in comparison
to T. koksaghyz, T. bicorne could be used as potential rubber source.

The taxonomy, micromorphology, karyology and evolutionary relationships of Tarax-
acum bithynicum DC. were studied using the original material and new samples from the
summit area of Mt. Uludag, Bursa Province, Turkey. It is sexual with 2n = 16, considerably
isolated in outer phyllary and achene characters. The ntDNA ITS NeighborNet analysis
shows relationships of T. bithynicum with members of sect. Scariosa. Taraxacum bithy-
nicum is considered as a taxon endemic to the summit area of Uludag.

All these case studies shed more light on the taxonomy, population genetics and un-
dergoing mechanisms within genus Taraxacum — real touchstone of plenty of biological
concepts, theories and methods.
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3.2 Cesky abstrakt

Rod Taraxacum (pampeliska, hvézdnicovité), majici ~60 sekci a 2 druhd, je znamy pro
své komplikované evolucni vztahy a taxonomii diky procesiim jako je casta hybridizace,

polyploidizace, nepohlavni rozmnoZovani, klonalita a nizka strukturalni morfologicka va-
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riabilita. Rizné taxonomické koncepty a pristupy jsou v praci predstaveny, diskutovany
a zhodnoceny z pohledu jejich schopnosti poradit si s tak komplikovanym rodem jako je
Taraxacum. Rizné procesy zodpovédné za tuto komplikovanou situaci v ramci pampelisek
jsou diskutovany.

Sekce Dioszegia, obsahujici p. pozdni (T. serotinum) a ptibuzné druhy predstavuje vyji-
mecnou sekci, protoze pro jeji ¢cleny bylo doposud znamo pouze pohlavni rozmnozovani. Na
zékladé analyzy mikrosatelitovych (SSRs) marker, rozsifeni a morfologie jsme fesili otazky
tykajici se zptisobu rozmnozovani, vztahti mezi populacemi, taxonomie a genetické variabi-
lity v ramci populaci. Zjistili jsme, ze populace jsou silné geneticky izolované a vcelku vyka-
zuji velkou strukturovanost. Mnoho populaci v fadé lokust vykazovalo nemalou odchylku
od Hardy-Weinbergovy rovnovahy, ktera ale vétsinou (kvuli relativné malym populacim)
nebyla statisticky prukazna. Cizosprasnost se vyskytuje u vSech taxont v ramci sekce s vy-
jimkou T. serotinum subsp. tomentosum (znamé i pod jménem T. pyrrhopappum), které je
autogamni a plné homozygotni. Taxonomicka revize sekce Dioszegia rozlisila T. serotinum
subsp. serotinum (véetné mirné odlisnych populaci z Iranu, zde popsanych jako var. ira-
nicum), T. serotinum subsp. tomentosum (= T. pyrrhopappum), a T. haussknechtii (vyskytuje
se v Makedonii a pfilehlych oblastech).

Jednim z kardinalnich problémi soucasného pfirodozpytu je klesajici schopnost bio-
logt spravné urcit rostlinny material. To zvlasté plati pro rody s neobvyklymi reproduke-
nimi zpusoby, napt. koexistenci sexuality a agamospermie, kdy jednotlivé taxony jsou si
znacné podobné, jako je tomu v rodu Taraxacum. Jednotlivé klonalni (oligoklonalni) en-
tity v takovych skupinach jsou obvykle popisovany jako tzv. drobné druhy (mikrospecie),
navzajem rozeznatelné na zakladé souboru drobnych morfologickych rozdild. Znalost ta-
kovych mikrospecii je obvykle omezena pouze na tzkou skupinu specialistii. Vybrali jsme
proto 9 Siroce rozsifenych a bézné rozeznavanych druht rodu Taraxacum ze sekce Taraxa-
cum (pampeliska smetanka), urc¢enych ¢tyfmi specialisty z geograficky vzdalenych oblasti
(Finsko a stfedni Evropa). Soubor 125 rostlin jsme analyzovali pomoci 8 zna¢né variabil-
nich mikrosatelitovych lokusi. Tyto molekularni markery rozclenily pouzity material na
9 shlukt odpovidajicich o¢ekavanym druhim. Ukazalo se, Ze u 122 rostlin z naseho souboru
identifikace expertll odpovidala geneticky charakterizovanym shlukiim. Dva vzorky byly
urceny mylné a jeden ziistava nejasny. Jednotlivé genotypy jsme zachytili na riznych loka-
litach, jak ve Finsku, tak ve stfedni Evropé. Dalsim studovanym problémem byla geneticka
variabilita v ramci geneticky i morfologicky charakterizovanych skupin, tj. mikrospecii,
ktera odpovidala hypotéze, Ze mikrospecie jsou oligoklonalni, obvykle s jednim dominant-
nim klonem a nékolika pfidruzenymi, velmi podobnymi genotypy, zpravidla omezenymi
na jednu rostlinu a odvoditelnymi pomoci mutaci.

Taraxacum ze zapadniho Himalaje reprezentuje s minimalné 17 sekcemi a 150 znamymi
druhy jedno z vyvojovych center rodu. Mnozstvi jmen popsanych z této oblasti se v lite-
ratufe odkazuje k sekci Orientalia Handel-Mazzetti. VSechna tato jména byla zrevidovana
a nové interpretovana, s diirazem na rostliny dfive chybné uvadéné jako T. stenolepium.
Analyza nrDNA ITS sekvenci zahrnujici jediného pohlavné se rozmnozZujicitho zastupce

sekce Squamulosa a ostatni pohlavné se rozmnozujici druhy znamé v rodu Taraxacum uka-
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zuji oddélenou pozici sekce Squamulosa. Tato nova sekce je porovnana se sekcemi Primige-
nia, Coronata a Orientalia.

Taraxacum koksaghyz, pampeliska z kazasskych stepi, je jiz dlouho znama jako mozny
zdroj pfirodniho kaucuku, jako mozna nadhrazka aktualné nejpopularnéjsiho zdroje ptirod-
niho kaucuku, tropického stromu Hevea brasiliensis. Zhodnotili jsme blizce pfibuzny druh,
Taraxacum bicorne. Zhodnotili jsme jeho taxonomii, popula¢né-genetické charakteristiky
a produkci kaucuku a porovnali jsme oba druhy. Pro extrakci kaucuku jsme upravili exis-
tujici metodiku tak, aby $lo snadno pracovat i s minimalnim mnozstvim materialu. Tara-
xacum bicorne se ukazal byt pohlavné se rozmnozujici cizosprasny diploid, pricemz jeho
obsah kauc¢uku je ve srovnani s T. koksaghyz asi polovicni (~3.2% vs. ~7.2%), nicméné diky
robustéjsi konstituci T. bicorne ve srovnani s T. koksaghyz, se T. bicorne jevi jako mozny
zdroj pfirodniho kaucuku.

Taxonomie, mikromorfologie, karyologie a evolu¢ni vztahy Taraxacum bithynicum DC.
byly studovany za vyuziti originalniho materialu a novych sbéra z vrcholovych partii Mt.
Uludag, provincie Bursa, Turecko. Jedna se o pohlavné se rozmnozujici druhy s 2n = 16,
znacné izolovany s ohledem na vnéjsi zakrov a nazky. NeighborNet sit na zdkladé ntDNA
ITS ukazuje blizkou ptibuznost T. bithynicum s druhy sekce Scariosa. Taraxacum bithynicum
je vyhodnocen jako endemit vrcholovych partii Uludagu.

Vsechny tyto pripadové studie vnasi vice svétla na taxonomii, popula¢ni genetiku a sou-
visejici mechanismy v ramci rodu Taraxacum — opravdového prubifského kamene biolo-
gickych koncepti, teorii a metod.
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