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ABSTRACT

The karyotype of Chaetanthera incana Poepp. ex Less. from Chile was examined. This species belong to the subgenus
Chaetanthera. The species has 2n = 2x = 22 chromosomes, with 10m + 1sm chromosomes. The reported karyotype is
symmetric (AsI % = 56.0). These results were compared with Ch. chilensis and Ch. ciliata.

Chaetanthera Ruiz et Pav. crece en Sudamérica y
comprende alrededor de 52 taxa, ubicadas en 7
subgéneros, reconociéndose 38 especies para Chile
(Cabrera 1937, Davies & Facher 2001, Baeza & Torres
2006). Este género presenta problemas taxonómicos
dado que hay mucha variación morfológica entre
las especies consideradas en los subgéneros (de
los cuales no existe certeza que sean grupos
naturales) y no existe una revisión taxonómica
actualizada que incluya, además de la morfología,
otro tipo de evidencias complementarias a ella.

Chaetanthera incana Poepp. ex Less. es una
especie endémica de Chile, distribuida en las regiones
de Coquimbo, Valparaíso y Región Metropolitana, en
sectores áridos y arenosos costeros de preferencia. Es
muy similar a C. chilensis (Willd.) DC., de la cual se
diferencia fundamentalmente por ser una especie anual.

Los estudios citogenéticos resultan ser una
herramienta de mucho valor e interés cuando se
pretenden solucionar problemas sistemáticos y
filogenéticos en plantas vasculares (Baeza &
Schrader 2005b). En Hypochaeris (Asteraceae) el
estudio citogenético en el género ha permitido
agrupar naturalmente a las especies en grupos que
comparten además, características de hábitat,
morfología y  distribución, entre otras (Weiss et al.
2003). La misma situación se ha encontrado en otros
géneros tales como Orobanche (Orobanchaceae)
(Weiss et al. 2006) y Hepatica (Ranunculaceae)
(Weiss et al. 2007). Para el género Chaetanthera

existe información citológica de alrededor de un 40%
de las especies que crecen en Chile: C. glabrata
(DC.) Meigen (2n = 28), C. linearis Poepp. ex Less.
(2n = 22), C. linearis var. albiflora Phil. (2n = 24), C.
tenella Less. (n = 14), C. microphylla (Cass.) Hook.
et Arn. (2n = 24), C. chilensis, C. ciliata Ruiz et Pav.
(2n = 22) y C. pentacaenoides (Phil.) Hauman (2n =
20) (Powell et al. 1974, Grau 1987, Baeza & Schrader
2005a, 2005b, Baeza & Torres 2006). Es por eso, que
sería interesante y útil conocer los cariotipos básicos
de las especies dentro de cada subgénero con el
objeto de contribuir a determinar si ellos pueden ser
considerados como agrupaciones naturales. En ese
contexto, en el presente trabajo se da a conocer el
cariotipo de Chaetanthera incana, y se compara
con el cariotipo de C. chilensis y C. ciliata que
presentan la misma dotación cromosómica.

Se estudió una población de Chaetanthera
incana colectada en Chile, IV Región, Provincia de
Choapa, km 249,5, al norte de Los Vilos, 140 m,
(31º42’S / 71º31’W). 12-XI-2007, C. Baeza 4280. El
material de referencia está depositado en el Herbario
de la Universidad de Concepción (CONC).

Se estudiaron 10 placas metafásicas y se midieron
siguiendo el método propuesto por Baeza et al.
(2000, 2001). Para la población analizada se determinó
el índice de asimetría del cariotipo (AsI %) definido
por Arano y Saito (1980), el índice de asimetría
intracromosomal (A1) de Romero Zarco (1986), la
longitud total del genoma (TCL, expresada en µm) y
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el cociente entre el par de cromosomas más largo y
el más corto (R). Los cromosomas fueron clasificados
de acuerdo a Levan et al. (1964).

Chaetanthera incana presenta 2n = 2x = 22
cromosomas, con un cariotipo simétrico y un
complemento cromosómico haploide de 10m + 1sm,
esto es, 10 pares de cromosomas metacéntricos y un
par submetacéntrico (par 8) (Fig. 1 A-C). El cociente
entre el par más largo y el par más corto (R) fue 1,81.
El índice de asimetría del cariotipo (AsI %) fue de
56,0 y la longitud total del genoma (LTC) fue de 133,1
± 8,50 µm (Tabla I). La longitud de los cromosomas
fluctúa entre 7,7-4,26 µm (Tabla II).

La Tabla I resume datos citológicos de C. ciliata,
C. chilensis y C. incana, todas ellas con 2n = 22
cromosomas. Sobre la base de caracteres
morfológicos, Cabrera (1937) reconoce para
Chaetanthera 7 subgéneros, C. ciliata y C. incana
pertenecen a Chaetanthera (anuales), en cambio, C.

chilensis pertenece al subgénero Proselia (perenne).
Sólo C. ciliata presenta la totalidad de sus
cromosomas metacéntricos (con un LTC mayor), en
cambio C. incana y C. chilensis presentan el
cromosoma 8 submetacéntrico (Fig. 1 B-C). El resto
de las características citológicas analizadas son muy
similares, lo que estaría indicando una estrecha relación
entre estas tres especies desde el punto de vista de la
arquitectura del cariotipo, aunque pertenezcan a
subgéneros distintos. Estos resultados son
congruentes con estudios filogenéticos realizados por
Hershkovitz et al. (2006), quienes sobre la base de la
región ITS del ADN ribosomal nuclear obtuvieron
relaciones filogenéticas muy estrechas entre estas
especies y con relativamente alto valor de bootstrap
(77%). Nuestros resultados, apoyados con los estudios
filogenéticos realizados en el género, sugieren que
habría que revisar la clasificación infragenérica
propuesta con anterioridad por Cabrera (1937).

FIGURA 1A. Cromosomas en metafase de Chaetanthera incana (2n = 22). B. Cariotipo obtenido del análisis de 10 placas
metafásicas. C. Idiograma del complemento haploide (los cromosomas se han ordenado de acuerdo a su tamaño decreciente).
Las escalas corresponden a 5 µm.

FIGURE 1A. Metaphasic chromosomes of Chaetanthera incana (2n = 22). B. Karyotype using 10 metaphasic plates. C.
Ideogram of the haploid chromosomes complement (the chromosomes have been ordered according to decreasing size).
Scales = 5 µm.
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