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ABSTRACT

The karyotype of Chaetanthera incana Poepp. ex Less. from Chile was examined. This species belong to the subgenus
Chaetanthera. The species has 2n = 2x = 22 chromosomes, with 10m + 1sm chromosomes. The reported karyotypeis
symmetric (Asl % = 56.0). These results were compared with Ch. chilensis and Ch. ciliata.

Chaetanthera Ruiz et Pav. crece en Sudaméricay
comprende alrededor de 52 taxa, ubicadas en 7
subgéneros, reconociéndose 38 especies paraChile
(Cabrera1937, Davies& Facher 2001, Baeza& Torres
2006). Este género presenta problemastaxonémicos
dado que hay mucha variacion morfolégica entre
las especies consideradas en los subgéneros (de
los cuales no existe certeza que sean grupos
naturales) y no existe una revisién taxonémica
actualizada que incluya, ademas de la morfologia,
otro tipo de evidencias complementarias aella.
Chaetanthera incana Poepp. ex Less. es una
especieendémicade Chile, distribuidaen lasregiones
de Coquimbo, Valparaiso y Region Metropolitana, en
sectores aridosy arenosos costeros de preferencia. Es
muy similar aC. chilensis (Willd.) DC., delacua se
diferenciafundamental mente por ser unaespecieanud.
Los estudios citogenéticos resultan ser una
herramienta de mucho valor e interés cuando se
pretenden solucionar problemas sistematicos y
filogenéticos en plantas vasculares (Baeza &
Schrader 2005b). En Hypochaeris (Asteraceae) el
estudio citogenético en el género ha permitido
agrupar naturalmente a las especies en grupos que
comparten ademas, caracteristicas de habitat,
morfologiay distribucion, entre otras (Weisset al.
2003). Lamismasituacion se haencontrado en otros
géneros tales como Orobanche (Orobanchaceae)
(Weiss et al. 2006) y Hepatica (Ranunculaceae)
(Weiss et al. 2007). Para el género Chaetanthera

existeinformacion citol 6gicade alrededor de un 40%
de las especies que crecen en Chile: C. glabrata
(DC.) Meigen (2n= 28), C. linearis Poepp. ex Less.
(2n=22), C.linearisvar. albiflora Phil. (2n= 24), C.
tenellaLess. (n=14), C. microphylla (Cass.) Hook.
et Arn. (2n=24), C. chilensis, C. ciliata Ruiz et Pav.
(2n=22) y C. pentacaenoides (Phil.) Hauman (2n =
20) (Powell et al. 1974, Grau 1987, Baeza& Schrader
20053, 2005b, Baeza & Torres2006). Espor eso, que
serfainteresantey Util conocer |os cariotipos basicos
de las especies dentro de cada subgénero con €l
objeto de contribuir adeterminar si ellos pueden ser
considerados como agrupaciones naturales. En ese
contexto, en el presente trabajo se da a conocer €l
cariotipo de Chaetanthera incana, y se compara
con €l cariotipo de C. chilensisy C. ciliata que
presentan lamismadotaci én cromosdmica.

Se estudié una poblacién de Chaetanthera
incana colectadaen Chile, IV Region, Provinciade
Choapa, km 249,5, al norte de Los Vilos, 140 m,
(31°42' S/ 71°31' W). 12-X1-2007, C. Baeza 4280. El
material dereferenciaestadepositado en el Herbario
delaUniversidad de Concepcion (CONC).

Seestudiaron 10 placas metafésicasy se midieron
siguiendo el método propuesto por Baeza et al.
(2000, 2001). Paralapoblacion andlizadase determind
el indice deasimetriadel cariotipo (Asl %) definido
por Arano y Saito (1980), el indice de asimetria
intracromosomal (A,) de Romero Zarco (1986), la
longitud total del genoma (TCL, expresadaen pum)y
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€l cociente entre el par de cromosomas maslargoy
el méscorto (R). Loscromosomasfueron clasificados
deacuerdoal evan et al. (1964).

Chaetanthera incana presenta 2n = 2x = 22
Cromosomas, con un cariotipo simétrico y un
complemento cromosdmico haploide de 10m + 1sm,
esto es, 10 pares de cromosomas metacéntricosy un
par submetacéntrico (par 8) (Fig. 1LA-C). El cociente
entreel par méslargoy el par méscorto (R) fue 1,81.
El indice de asimetria del cariotipo (Asl %) fue de
56,0y lalongitudtotal del genoma(LTC) fuede 133,1
+ 8,50 um (Tablal). Lalongitud delos cromosomas
fluctiaentre7,7-4,26 um (Tablall).

LaTablal resume datoscitoldgicosde C. ciliata,
C. chilensisy C. incana, todas €llas con 2n = 22
cromosomas. Sobre la base de caracteres
morfol 6gicos, Cabrera (1937) reconoce para
Chaetanthera 7 subgéneros, C. ciliatay C. incana
pertenecen a Chaetanthera (anuales), en cambio, C.

chilensis pertenece a subgénero Proselia (perenne).
Sélo C. ciliata presenta la totalidad de sus
cromosomas metacéntricos (con un LTC mayor), en
cambio C. incana y C. chilensis presentan el
cromosoma 8 submetacéntrico (Fig. 1 B-C). El resto
delas caracteristicas citol 6gicas anaizadas son muy
similares, lo queestariaindicando unaestrecharelacion
entre estas tres especies desde €l punto devistadela
arquitectura del cariotipo, aungque pertenezcan a
subgéneros distintos. Estos resultados son
congruentes con estudios filogenéticosreaizados por
Hershkovitz et al. (2006), quienes sobrelabasedela
region ITS del ADN ribosomal nuclear obtuvieron
relaciones filogenéticas muy estrechas entre estas
especiesy con relativamente alto valor de bootstrap
(77%). Nuestrosresultados, apoyados conlosestudios
filogenéticos realizados en € género, sugieren que
habria que revisar la clasificacién infragenérica
propuestacon anterioridad por Cabrera(1937).
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Ficura 1A. Cromosomas en metafase de Chaetantheraincana (2n = 22). B. Cariotipo obtenido del andlisisde 10 placas
metafasicas. C. Idiogramadel complemento hapl oide (Ios cromosomas se han ordenado de acuerdo asu tamafio decreciente).

Las escalas corresponden a5 pum.

Ficure 1A. Metaphasic chromosomes of Chaetanthera incana (2n = 22). B. Karyotype using 10 metaphasic plates. C.
Ideogram of the haploid chromosomes complement (the chromosomes have been ordered according to decreasing size).

Scales=5pum.
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TaBLA |. Caracteristicas del cariotipo de Chaetanthera incana, C. chilensis y C. ciliata. LTC: longitud total de los
cromosomas (Um); A1: indice deasimetriaintracromosomal; Asl %: indice de asimetriadel cariotipo; R: cocienteentreel

par de cromosomas més largo y €l mas corto.

TasLE |. Comparison of karyotype characteristics of Chaetanthera incana, Ch. chilensis and Ch. ciliata. TCL: total
chromosome length (um); A1: intrachromosome asymmetry index; Asl %: karyotype asymmetry index; R: ratio of the

longest pair/shortest pair.

Caracteristicas Ch.incana Ch. chilensis Ch.ciliata
del cariotipo

2n 22 22 22
Férmulacariotipica 10m + 1sm 10m + 1sm 11m
LTC (um) 1331+ 8,50 130,08 + 9,07 149,22 + 7,70
R 1,81 1,76 1,75

A1 0,93 0,96 0,96

Asl % 56,0 53,96 53,83

TasLA I1. Mediciones cromosomicas de Chaetanthera incana (Baeza 4280). Se detallan las longitudes promedio como

porcentaje de lalongitud del genoma haploide de 10 metafases.

TasLE I1. Average length of chromosomes of Chaetantheraincana (Baeza4280), cal culated in percent of the mean haploid

genome length of 10 metaphases.

Par Brazolargo Brazo corto Largo Largototal Radio del brazo Tipo de
cromosomico (%) £ D.S. (%) £ D.S. relativo (%) (um) (L/C) cromosoma
1 345+ 0,10 2,34+ 0,10 579 7,70 1,47 m

2 2,96+ 0,12 2,62 + 0,08 5,58 7,42 1,13 m

3 2,99+ 0,08 2,32+0,10 531 7,06 1,29 m

4 2,68+ 0,12 2,49+ 0,12 5,17 6,88 1,08 m

5 2,48 + 0,20 2,33+0,16 4,81 6,40 1,06 m

6 2,66 + 0,10 2,03+0,12 4,69 6,24 1,31 m

7 2,32+0,14 1,92+0,12 4,24 5,64 1,21 m

8 2,60+ 0,10 1,24 £ 0,12 384 511 2,10 sm

9 2,11+0,10 1,70+ 0,10 381 5,07 1,24 m

10 1,95+ 0,14 1,64+ 0,12 3,59 4777 1,19 m

11 1,82+ 0,10 1,38+0,12 3,20 4,26 1,32 m
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