
Scientists Helping Scientists™  |   WWW.STEMCELL.COM 

技术公告

使用纯化的CD138血浆细胞增强多发性骨髓瘤
检测的灵敏度

国家综合癌症网络®（NCCN指南 版本 2.2020 多发性骨髓

瘤）推荐在进行FISH检测多发性骨髓瘤时，使用从骨髓穿刺

获得富集的浆细胞。

- NCCN指南® 版本 2.2020 多发性骨髓瘤；NCCN.org

研究背景

多发性骨髓瘤

多发性骨髓瘤是由B细胞瘤引起的一种癌症，导致恶性浆细胞（表达CD138

（Syndecan-1）并参与免疫应答过程中抗体产生的细胞）产生失调和克隆

扩增1。该疾病的特征是骨髓中存在数量过多的异常浆细胞，及完整的单

克隆免疫球蛋白以及游离的单克隆κ和λ免疫球蛋白轻链的过量生产。

多发性骨髓瘤样本的基因组畸变的分析

通常多发性骨髓瘤首选的实验室筛查方法是对骨髓中CD138+浆细胞进行

检测和定量。该疾病可通过其特征性的染色体异常与其他B细胞瘤区分

开。这些染色体异常包括免疫球蛋白重链区域上的染色体易位导致的癌

基因激活、染色体缺失（尤其是13号染色体）和超倍性。这些信息可将多

发性骨髓瘤分类为具有不同特征的亚型2, 3。

分子细胞遗传学技术（例如FISH）是表征多发性骨髓瘤常用的工具。FISH

使用核酸探针来检测和定位染色体上是否存在特定的DNA序列。FISH检

测中核酸探针检测基因组异常的能力有限。因此，科学家们正在开发其它

更高分辨率的技术（例如，基于微阵列的基因组谱分析，基因组测序和基

因表达谱分析），与FISH结合用于多发性骨髓瘤的检测4,5,6。

通过CD138+浆细胞富集来增强灵敏度

多发性骨髓瘤骨髓样本通常包含非恶性和恶性细胞。在含有大量显示正

常核型的健康B细胞和非恶性浆细胞的样本中检测少量恶性浆细胞并不

容易。为了鉴定和分析一小部分异常克隆需要对大量的细胞进行分析。然

而，CD138的抗原只存在于所有的浆细胞（包括非恶性和恶性细胞），而

并不存在于成熟B细胞上。因此CD138抗原是富集所有浆细胞（包括恶性

多发性骨髓瘤细胞）的合适的标志物。相比于对混合细胞群的样本进行分

析，通过CD138分选富集血浆细胞增加了分析物中恶性骨髓瘤细胞的比

例，并提高了检测基因组异常的灵敏度4,5,7。因此，通过CD138分选以富集

浆细胞是下游分析之前的非常有用的一步，可增强其灵敏度并能更可靠地

进行FISH、基于微阵列的基因组谱分析和多发性骨髓瘤的基因组测序。

轻松、无柱的浆细胞富集

可使用免疫磁珠细胞分选技术，如EasySep™（图1），从骨髓样本或外周

血单个核细胞获得CD138+浆细胞。首先通过识别细胞表面CD138的抗体

混合物来靶向目的细胞，并将其与磁珠连接。接着将样本置于EasySep™

磁极中，通过磁场作用经标记的细胞被吸附于试管的侧面，未经标记的细

胞则可通过简单的倾倒或使用移液管吸至一个新的试管中。

通过EasySep™富集CD138+细胞已被证明是获得用于下游多发性骨髓瘤

检测的浆细胞的有效方法5,6,8。为了节省更多时间并最大程度地减少样本

处理，可通过RoboSep™仪器自动操作EasySep™富集浆细胞5,8。一项评

估RoboSep™用于CD138+浆细胞富集的研究发现，即使在浆细胞含量很

低的情况下该仪器也能可靠地分离浆细胞8。

下面是从骨髓、全血和单个核细胞制备物中富集浆细胞的完整操作流程，

以用于后续的下游多发性骨髓瘤检测。

在多发性骨髓瘤的骨髓样本中，通常非恶性和恶性细胞混合在一起。当对含有大量非恶性细胞的样本进行分析时，很难检测到其中少量的恶性骨髓瘤细

胞。通过CD138正选纯化浆细胞，能增加分析样本中恶性骨髓瘤细胞的比例，从而增强对其中基因组异常的检测。该技术公告提出了一种分离浆细胞的方

法，以增强下游分析的敏感性，例如荧光原位杂交（FISH）、基于微阵列的分析、基因组测序和用于多发性骨髓瘤检测的基因表达谱分析。
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应在采集后的24小时内对样本进行处理，以获得最佳的细

胞分选结果。

操作流程
第一步：不同来源的样本制备

样本来源：骨髓

使用EasySep™人全血和骨髓CD138正选试剂盒II（产品号 #17887）

制备样本

用D-PBS（不含钙和镁）将样本稀释5至10倍，然后上下吹打轻轻混

合。通过预先润湿的70-100μm滤网过滤样本，以除去骨碎片、细胞

团块和细胞碎片。将骨髓单细胞悬液转移至试管中，300 x g离心10

分钟，关闭离心机刹车。小心去除血浆，不要接触到白膜层/红细胞沉

淀，接着用D-PBS重悬至起始样本体积。对于超过24小时的样本，按

100μg/mL添加DNase I以减少细胞结团。重悬前可将DNase I直接加

入到沉淀的细胞中并轻轻混合。

将最多4.5 mL的单细胞悬液转移至14 mL圆底聚苯乙烯管中。以1：1

的比例添加1X EasySep™红细胞裂解液*，并充分混匀。制备好的样

本可被用于手动（第2A部分）或自动（第2B部分）细胞分选。

使用EasySep™人CD138正选试剂盒II（产品号 #17877）制备样本

通过将样本加至密度梯度离心液（例如Lymphoprep™）上进行离心，

从整个骨髓中制备单个核细胞（MNC）悬液。或者，通过使用氯化铵

溶液裂解来去除红细胞。单细胞悬液制备好后，将细胞以1 x 108个细

胞/mL的浓度重悬于含有2％胎牛血清和1 mM EDTA的PBS中，并将其

（最多8.5 mL）转移至14 mL圆底聚苯乙烯管中。

样本来源：外周血

使用EasySep™人全血和骨髓CD138正选试剂盒II（产品号 #17887）

制备样本

将全血收集到装有抗凝剂的采血管中。将最多4.5 mL全血转移到14 

mL圆底聚苯乙烯管中。以1：1的比例添加1X EasySep™红细胞裂解

液*，并充分混匀。制备好的样本可通过手动（第2A部分）或自动（第

2B部分）细胞分选。

使用EasySep™人CD138正选试剂盒II（产品号 #17877）制备样本

将全血收集到装有抗凝剂的采血管中。通过将全血加至密度梯度离心

液（例如Lymphoprep™）上进行离心，从全血中制备外周血单个核细

胞（PBMC）悬液。

单细胞悬液制备好后，将细胞以1 x 108个细胞/mL的浓度重悬于含有

2％胎牛血清和1 mM EDTA的PBS中，并将其（最多8.5 mL）转移至14 

mL圆底聚苯乙烯管中。制备好的样本可通过手动（第2A部分）或自动

（第2B部分）细胞分选。

样本来源：冻存的骨髓或外周血单个核细胞

使用EasySep™人CD138正选试剂盒II（产品号 #17877）制备样本

用浓度为100μg/mL的DNase I在室温下（15 - 25°C）孵育细胞至少

15分钟。将悬浮液通过37μm滤网以获得最佳结果。单细胞悬液制备

好后，将细胞以1 x 108个细胞/mL的浓度重悬于含有2％胎牛血清和

1 mM EDTA的PBS中，并将其（最多8.5 mL）转移至14 mL圆底聚苯乙

烯管中。制备好的样本可通过手动（第2A部分）或自动（第2B部分）细

胞分选。

*注意：试剂盒中的EasySep™红细胞裂解液为10倍浓缩液。在使用前至少1小时，

将1份10X裂解液加入9份蒸馏水或1型水中制备1X裂解液。使用前需温和且充分混

匀。
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第2B部分：自动富集血浆细胞

使用RoboSep™-S和RoboSep™-16可以完全自动化地富集浆细胞。

通过仪器即可执行所有细胞标记和分选步骤。使用RoboSep™进行

CD138+浆细胞富集时，请选择优化的仪器操作流程（详情请见相应的

产品说明书），接着加载样本和试剂，并按照屏幕上的提示启动细胞

分选程序。运行完成后，取出装有分离所得的细胞的试管，然后重悬

于合适的溶液中。请确保从试管壁收集细胞。

第3部分：细胞分选后测定细胞纯度

使用抗人CD138（Syndecan-1）抗体，克隆号MI15，通过流式细胞仪

测定CD138+细胞的纯度。浆细胞表达κ（Kappa）或λ（Lambda）轻链，

也可以按照Ahmann及其团队的方法通过对细胞内κ和λ轻链染色来

测定细胞纯度9。或者，可以使用标志物如抗人CD38抗体，克隆号HIT2

和抗人CD45抗体，克隆号HI30来检测CD38+CD45细胞10。

第4部分：下游实验

富集后的浆细胞可立即用于下游实验和分析，如FISH、基于微阵列的

基因组谱分析和基因组测序。

第2A部分：手动富集血浆细胞

根据相应产品说明书上的特定说明，使用EasySep™分选混合物和

RapidSpheres™（图1）对细胞进行标记。首先，加入EasySep™分选混

合物和RapidSpheres™，通过分选混合物中的抗CD138+（Syndecan-1

）抗体混合物和RapidSpheres™磁珠来标记目的细胞。接着，将装有

样本的试管置于EasySep™磁极中孵育，然后吸出或倾倒出上清液。靶

向的CD138+细胞被保留在试管中，而非目的细胞则被吸出或倾倒出。

将含有目的细胞的试管从磁极中取出，在合适的溶液中重悬细胞。分

选所得的细胞表面附有EasySep™磁珠。然而，这些磁珠并不会影响

下游应用，如流式细胞术、FISH和核酸提取。

欲了解更多信息，请使用此产品说明书（PIS）查找工具按产品号下载

您所需的PIS。

图2.  EasySep™人全血和骨髓CD138正选试剂盒II（产品号 #17887）

起始样本为混入了多发性骨髓瘤细胞系U266的新鲜全血，分选后细胞中CD138+细

胞的含量通常为83.7%-98.3%。以上示例中，起始样本和分选后的细胞的纯度分别

为9.1%和90.4%。

*注意：流式分析前已通过裂解从起始样本中去除红细胞。对于CD138+起始含量小

于10 -15%的样本，分选后的CD138+细胞的纯度有可能有所不同。

图1. 使用EasySep™正选试剂盒手动分离CD138+细胞的操作步骤

用抗体和磁珠标记CD138+细胞后，使用EasySep™磁极进行分选。分选得到的细胞

可立即用于下游应用，如荧光原位杂交（FISH）、流式细胞分析、细胞培养或DNA / 

RNA提取。 
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产品列表

细胞分选产品

产品名称 产品描述 用于处理 产品号 #

EasySep™人CD138正选试剂盒II
通过免疫磁珠正选，从新鲜或冻存的人骨髓或外周血单个核细胞

（PBMCs）富集CD138+细胞
2 x 109个细胞

17877

17877RF

EasySep™人全血和骨髓CD138正选试剂盒II 通过免疫磁珠正选，从新鲜骨髓或全血富集CD138+细胞 60 mL全血或骨髓
17887

17887RF

RosetteSep™人多发性骨髓瘤细胞富集抗体

混合物

RosetteSep™人多发性骨髓瘤细胞富集抗体混合物 40 mL骨髓 15129

5 x 15129 200 mL骨髓 15169

用于流式细胞仪测定纯度的染色抗体

产品名称 产品号 #

抗人CD138（Syndecan-1）抗体，克隆号MI15 60003

抗人CD38抗体，克隆号HIT2 60014

抗人CD45抗体，克隆号HI30 60018

产品名称 产品号 #

RoboSep™-S 21000

RoboSep™-16 23000

RoboSep™仪器

RoboSep™-S和RoboSep™-16能全自动地执行所有细胞标记和分选的步

骤，最大化地减少样本处理的操作和技术人员的时间。操作很简单：只需

加载样本和试剂，然后启动细胞分选程序即可。分离所得细胞可立即用于

下游应用。欲了解详情，请浏览www.RoboSep.com。
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RoboSep™-S RoboSep™-16

若想了解RoboSep™仪器是如何运行的，请浏览www.RoboSep.com。

注意：RF试剂盒为包含RoboSep™缓冲液和过滤枪头的相应的EasySep™试剂盒。


