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Os avancos na gendmica possibilitaram o aumento da quantidade de
informagdo genética dos seres vivos. Para realizar a analise desse grande
volume de dados, a utilizacdo de computacdo de alto desempenho se torna
necessaria. Uma alternativa para a sua realizacdo € o uso de grids
computacionais. Esses se baseiam na utilizacdo de computadores né&o
dedicados para a obtencdo de uma plataforma de alto desempenho, ou seja,
visa a utilizacdo de ciclos ociosos de computadores para a solucdo de
problemas que necessitam de um alto poder de processamento. O presente
trabalho teve como objetivo paralelizar o método de Redes Neurais Atrtificiais
aplicadas na predicdo de sequéncias promotoras de organismos procariotos
em um ambiente computacional de alto desempenho, utilizando grids. Os
grids foram escolhidos porque dividem o problema a ser resolvido em partes
independentes. A paralelizacdo consistiu em particionar a metodologia de ten-
fold cross-validation e as repeticdbes necessarias para validar a técnica de
Redes Neurais Artificiais estatisticamente. Assim, as 1.600 simulacfes
necessarias para a analise dos dados que consumiam 29 horas de
processamento em um Unico computador passaram a serem realizadas com
um tempo de processamento de 39 minutos.
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