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Major Research Interests

Fruiting-body development in filamentous ascomycetes is a complex cellular 
differentiation process that requires special environmental  conditions. For the 
formation of fruiting bodies many developmentally regulated genes are necessary. 
One of our main projects is to identify and analyze the genes regulating this 
development process. We use the self-fertile, filamentous  ascomycete Sordaria 
macrospora as a model organism. Since S. macrospora is able to complete the sexual 
cycle without a mating partner, recessive mutations affecting fruiting body 
development are directly visible. 
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Fruchtkörperentwicklung bei Ascomyceten
Modell: Sordaria macrospora

Fruchtkörper (Perithecium)

?

Welche Gene kontrollieren die Entwicklung von Fruchtkörpern ?
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Molekulare Charakterisierung von Entwicklungsmutanten

Mutante

Expressionsanalyse

ProteinlokalisierungPhänotypische Charakterisierung

Protein-Protein Interaktion

wt Mutante

Northern-Blot
Real-time PCR
Microarray

2H-Analyse
in-vitro Analysen
in-vivo Analysen

veg. Entwicklung
sex. Entwicklung

Fluoreszenz-
Mikroskopie



Mögliche Projekte für ein Vertiefungspraktikum / Bachelor-Arbeit

Analyse von Entwicklungsgenen:
-Isolierung eines Entwicklungsgens aus S. macrospora
-Herstellung einer Knock-out Mutante
-Komplementation einer Entwicklungsmutante
-Lokalisierungsstudien (Fluoreszenz-Mikroskopie)
-Expressionsstudien zu Entwicklungsgenen (Northern-Blot und Real Time PCR)
-Protein-Protein Interaktionen (Two-Hybrid Analysen, in vitro- und in-vivo-Studien)

Abt. Genetik eukaryotischer Mikroorganismen

Fragen??

Prof. Dr. Stefanie Pöggeler
spoegge@gwdg.de Tel.: 3913930
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Fruiting body (perithecium) 

D1 
                      *        20         *        40         *        60         *        8        
               4    C      C           CC     C  D     ACCP gA CTG                                  
Nfischeri :  LKRADNNCPGDYDPCTNL---GHSDVCCRSDSICSRDAADNIACCPTGAKCTGSLTGTSTG----TGASFRFPGTAT-A  :   71
Afumigatus:  LKRADDNCPGGYDPCTNL---GHSDVCCRSGSICSRDAADNIACCPRGAKCTGSLTGTSTG----TDTSFRFPGTAT-A  :   71
Aclavatus :  LKRADNNCPFGYDPCTDL---GHSEVCCRSGTRCSKDAANNIACCPTGASCTGSLTGPAS-----TDTSFRFPVTAT-A  :   70
Aterreus  :  LKRADNNCLAGYNPCSNL---GHSEVCCASDTKCSRDAADNIACCPTGASCTGSLSGDST--------SFQFPQTGS-A  :   67
Aoryzae   :  LKRADS-CPAGYDPCSNM---GRSDVCCRQGSVCSRDAADNIACCPTGAKCTGSLTGDSTS----ASTSFRFPGTAT-V  :   70
Aflavus   :  LKRADS-CPAGYDPCSNM---GRSDVCCRQGSVCSRDAADNIACCPTGAKCTGSLTGDSTS----ASTSFRFPGTAT-V  :   70
Aniger    :  RKRGDN-CPSGYDSCTNL---GYSDICCADGSRCTRDAADNVACCPTGASCTGTLSETGNAGG-GATSSFRFPQTAT-A  :   73
Anidulans :  LNKRDSNCPGGYSPCDNL---DNSGICCRTDAICTSDEANHIACCPSGASCTGTLGGSSG--------AFETTRTSSDA  :   68
Cimmitis  :  LKRQNG-CPAGFNSCAFL---DAPGACCQRDTICSRDDANNIACCPTGAACTGILTQSSSAT---TSSGFMFPEPGT-A  :   71
Snodorum  :  LKRQNNACATNYYACAAL---NAPGLCCPRTAICTADSNRAVACCPQGAQCTGTLGVPAATTASLPSTALATTTTTAPP  :   76
Smacrospor:  EKRQG--CISNFFSCSGV-GAAFSDVCCQYGYTCALDQSNQPACCPVNAVCTGTAP-----------------------  :   53
Ncrassa   :  EKRQA--CISNFFSCSGV-GAAFSDVCCQYGYTCALDGNNQPACCPVSAICTGTAP-----------------------  :   53
Cglobosum :  AKRQESGCLANFFSCADQ-GPAFDGVCCQNGQRCALDASDSPACCPTNAVCTGTAP-----------------------  :   55
Panserina_:  AKRQQ-GCLSNFYSCANQ-GPAFNGVCCQNGQTCGLDANNEPACCPAGAICTGTAP-----------------------  :   54
Fgraminear:  FKRDD-SCPANTFRCSEELGERFRDICCQNGQTCAVDADDEPACCPSGAICTGTAP-----------------------  :   55
Nhaematoco:  FRRDD-SCPANTFRCSEELGQRFSDICCQNGQTCALDADDQPACCPSGAVCTGTAP-----------------------  :   55
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