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La sintesis de ATP por la ATPsintetasa F
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Esta figura se ha formado juntando las estructuras de la ATPasa Fo de E.coli y la F1 de buey;
la realidad debe ser muy parecida.
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Fo: estd formada por un anillo unos 5,5 nm de diametro, formado por 10 (en levadura) o 12
subunidads c, pequefios péptidos hidrofébicos de 8 kD, por la subunidad a y por 2
subunidades b. Esta completamente integrada en la membrana

subunidad a

La entrada de 3 hidrogeniones hace que el anillo de ¢ gire 120°, y solidariamente giran las
subunidades y, B y € del tallo, que se encuentran unidas a él.. En esta imagen el giro se ha
simulado graficamente.
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y €s un eje rigido y
asimétrico en el centro
del hexdmero a3B3. 8y ¢
forman la base del eje, y
junto con y se unen al
hueco de Fo

Vista lateral de F,
Se pueden ver las tres moléculas de Vista frontal del hexdmero o383, en el
sustrato en cada uno de los centros gue se aprecian los tres estados
activos. Para mayor claridad se conformacionales de cada dimero of

representan soélo las subunidades B
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Modelo de sintesis de ATP mediante cambios conformacionales
sucesivos en cada uno de los 3 dimeros funcionales o3



