






Si la célula va a proliferar
siendo el “mismo tipo de
célula”, su ciclo proseguirá a
un ritmo que le permita
utilizar los nutrientes y
factores del medio para
asegurar su replicación.

En cambio, si las condiciones
externas cambian, o si está
“programada” para
diferenciarse, deberá cambiar
el patrón de genes que será
transcrito (transcriptoma) y,
en consecuencia, el conjunto
de proteínas que utilizará
para funcionar (proteoma).



ACRONIMOS USADOS EN LA PRESENTACION

ACRONIMO SIGNIFICADO ACRONIMO SIGNIFICADO

CBP Proteína que se une a CREB (proteína que 
se une al elemento de respuesta a AMPc

PRE Elemento de respuesta a Polycomb

CpG Islas de dinucleótidos de citosina y 
guanina

RNA pol II RNA polimerasa II

CTCF Factor que se une a CCCTC TAFs Factores asociados a TBP

DNMT DNA metil transferasa TBP Proteína que se une a TATA

HAT Histona acetil transferasa TFIIs Factores de transcripción para la 
RNA pol II

HDAC Histona desacetilasa



Es importante recordar que para llegar a tener una proteína funcional, los genes deben ser transcritos (1), los mRNA
editados (2) a su forma madura, transportados al citosol (3) y traducidos en los ribosomas (4), para que luego las
proteínas, en su caso, sean madurados y dirigidas al compartimiento donde llevarán a cabo sus funciones.











El control depende de
secuencias de DNA llamadas
promotores, que permiten la
unión de factores de
transcripción, para que la RNA
polimerasa II (en el caso del
mRNA) entre e inicie la
transcripción (1), pero también
de otros elementos que se
unen en otras secuencias más
o menos cercanas (2).



ENHANCERS

Se definen como elementos genómicos que activan la transcripción
de un grupo de promotores, independientemente de su posición
con respecto a éstos (corriente abajo o corriente arriba hasta 106
kpb de distancia) dentro del llamado dominio regulador, en el cual
pueden incluso existir promotores que el enhancer no puede
activar.

La activación específica de los promotores depende de las
propiedades del complejo que éste puede formar con los factores
de transcripción (enhanceosoma) y las características del promotor. SILENCERS

Es un elemento cuya actividad es la opuesta al enhancer, y
funciona a nivel de la reconfiguración de cromatina. Por ejemplo,
los elementos de respuesta a Polycomb (PREs), que inician el
ensamblaje de los complejos represores Polycomb poseen dos
actividades:

Previenen la comunicación entre un enhancer y un promotor
cuando se ubican entre ellos (actividad de bloqueo de enhancers),
y el desenrrollamiento de la cromatina (actividad de barrera).





Los complejos formados pueden incluir activadores que
son los que se unen directamente al enhancer y, en su
caso, coactivadores, que se unen al activador y al aparato
transcripcional básico; este complejo puede recibir el
nombre de enhanceosoma.







Los silencers (silenciadores) permiten la unión de
represores (y en ocasiones correpresores) que
interaccionan con el aparato transcripcional
básico, disminuyendo la posibilidad de formar los
complejos de preiniciación y abierto del promotor,
lo que lleva a una disminución de la tasa
transcripcional.









El nivel estructural más fino de la cromatina
interfásica es el nucleosoma, constituido en su región
central, por un octámero de histonas
(H2A)2(H2B)2(H3)2(H4)2, que sirve como soporte de
alrededor de 140 pares de nucleótidos.

Los nucleosomas se separan entre sí por una región
interconectora (linker) de 60 pares de nucleótidos, que se
recubre por una molécula de histona H1.

La estabilidad de los nucleosomas depende de la conformación
de las histonas, la cual puede ser modificada por la adición de
varios grupos, particularmente acilos (metilos o acetilos).
























